DE BASIS VOOR HET FOKKEN

Basisregels voor het fokken om een gezonde fokbasis te bereiken; het lijkt ingewikkeld maar het één is het logische gevolg van het ander. Met de fokbasis van een ras wordt de aanwezige mate van genetische variatie bedoeld. Deze moet blijken uit de onderlinge verwantschap in de bestaande populatie.

Immers, een hondenras bestaat uit families, die onderling ook min of meer met elkaar verwant zouden kunnen zijn.

Hoe lager de onderlinge verwantschap van deze families des te meer ruimte er overblijft voor selectie op ge‑ en ongewenste eigenschappen.

Het is dan zelfs mogelijk om een hele familie, die "besmet" is met één of meer ongewenste eigenschappen, uit te sluiten voor de fok zodat de rest van de populatie niet kan worden aangetast.

Helaas is door de jaren heen bij de Leonberger het tegenovergestelde het geval namelijk een populatie met een klein aantal ‑onderling hoog verwante‑ familiegroepen.

Dit kan het gevolg zijn van het zogenaamde "Founder‑effect": namelijk de inzet van een enkele "superieure" hond (u weet wel: die ene prachtige reu) in alle bestaande familiegroepen. De genetische verschillen tussen de lijnen worden in korte tijd sterk gereduceerd en na 2 tot 5 generaties (en dat gaat sneller dan bij mensen!) zitten er heel wat genen van de "Founder" door het ras heen verweven.

Natuurlijk worden niet alleen zijn "superieure", maar ook zijn minder goede ‑misschien wel ziekmakende‑ genen verspreid. Dan kunnen alle families, dus het hele ras, min of meer door dezelfde erfelijke ziekte(‑n) worden  aangetast.

Vooral de recessief verervende ziekten, waarvoor beide ouderdieren verantwoordelijk zijn, kunnen lang "ondergronds" sudderen voordat zij te voorschijn komen. Die "superieure" reu kan zèlf springlevend zijn, maar toch een verdacht pakketje genen in zijn bagage mee‑ én overdragen aan zijn nakomelingen en dat generaties en generaties lang!

Onderstaand schema maakt dit duidelijk. Hierin draagt de reu (blauw) een recessief verervende ziekte over aan zijn nakomelingen. In combinatie met een gezonde teef (groen) zal de helft van het aantal kinderen gezond (groen) zijn en de andere helft drager (blauw) van de recessief verervende ziekte. De “superieure” reu zal het niet bij deze ene dekking laten, dus zullen er tientallen dragers bijkomen, die in nauwe verwantschap met elkaar, lijders (rood) aan de erfelijke ziekte voortbrengen. Als men dan bedenkt dat er meerdere “superieure” reuen worden gebruikt kan iedere fokker zelf uitrekenen dat de fokbasis voor de Leonberger steeds nauwer wordt. 

De gevolgen hiervan zien wij dan ook in ons ras, dat steeds meer te kampen krijgt met aandoeningen, die mogelijk erfelijk zijn bepaald.
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Hoog tijd dus voor basisregels, die iedere fokker ter harte zal moeten nemen om verantwoorde keuzes voor ouderdieren te kunnen maken:

· Niet het exterieur, dus de uiterlijke kenmerken, maar de stambomen van de ouderdieren uit zoveel mogelijk verschillende families zullen het uitgangspunt voor een gezonde fokcombinatie moeten zijn. . Met de nadruk op verschillende, want het lijkt zo gauw dat er vers bloed van "buiten” wordt ingevoerd, terwijl in feite een hond wel een andere achternaam kan hebben, maar toch uit dezelfde familie stamt!’

· Om de mate van onderlinge verwantschap tussen de verschillende honden na te gaan zijn de ingekleurde stambomen van belang, die – met opgave van de geplande combinatie – kunnen worden aangevraagd bij Wilma Kroon (wfkroon@planet.nl).

· Door het Departement Gezelschapsdieren van Universiteit Utrecht wordt gesteld dat mogelijke vererving van ziekten duidelijk kan worden als gezondheidsgegevens van de honden aan de respectievelijke stambomen zijn gekoppeld. Vanzelfsprekend is de medewerking van iedere fokker/eigenaar nodig om deze gegevens centraal te kunnen registreren en te beheren in een databank. Openbaarmaking van deze data is niet alleen onderdeel van het Beleidsplan van de LHCN maar ook een statutaire verplichting. Zolang de in de databank geregistreerde gezondheidsgegevens nog niet door de rasvereniging worden verstrekt kan men op de website “Von der Leoranch” (www.leonberger-leoranch.de) bij “Databank Verstorbener Leonberger” de gegevens van meer dan 2200 Leonbergers traceren. Publicatie van dergelijke gegevens heeft tot doel om de meest gezonde combinaties te kunnen maken. Zo kan worden voorkomen dat twee dieren met dezelfde afwijking in hun familie worden gecombineerd: de kans hierop is aanzienlijk groter als er meer verschillende dekreuen worden gebruikt! 

· Als blijkt dat eenzelfde aandoening verspreid in het ras voorkomt kan er sprake zijn van een erfelijke ziekte. Om de wijze van mogelijke vererving van een ziekte te kunnen bepalen is DNA-onderzoek van bloed en/of weefselmonsters van zowel gezonde als zieke dieren nodig.. Als bekend is welke genen verantwoordelijk zijn voor een afwijking kan in de meeste gevallen een DNA-test worden ontwikkeld. waarmee honden op afwijkende genen kunnen worden gescreend. Bij vele rasverenigingen is daarom bloedafname bij ouderdieren vóór een dekking verplicht gesteld en bepalend voor goedkeuring van een fokcombinatie. 

Ook als nog geen DNA-test beschikbaar is voor een ernstige erfelijke ziekte is het belangrijk dat vóór een dekking bloed wordt afgenomen voor DNA-onderzoek.

De eerste stappen hiertoe zijn gezet door onze Zwitserse zustervereniging, die bloedmonsters vereist van alle dekreuen en zijn nakomelingen.

Een voorbeeld dat in het belang van de gezondheid van onze Leonberger wereldwijd navolging verdient!

